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glicogenose generalizada em bovinos Brahman no Brasil

Anelize S Trecenti, Danilo GA Andrade, André V Fernandes, Andreza Pimenta-Oliveira, Alexandre S Borges,José P Oliveira Filho®

Faculdade de Medicina Veterinaria e Zootecnia, Universidade Estadual Paulista (Unesp), Botucatu, SP, Brasil

"Autor correspondente
e-mail: zefilho@fmvz.unesp.br

Resumo

A glicogenose generalizada tipo II (doenca de Pompe) é uma enfermidade de carater autossémico recessivo
descrita em humanos e em vdarias espécies animais. Em bovinos da raca Brahman é causada por duas
mutagdes (E7, c¢.1057ATA; ou E13, ¢.1783C>T), no gene que codifica a enzima a-glucosidase acida (GAA).
Essas muta¢des impedem, de forma independente, a sintese normal desta enzima, implicando na perda
completa de sua func¢do e consequente acimulo lisossomal de glicogénio. Os sinais clinicos se iniciam entre
2 e 3 meses de idade e sdo caracterizados por retardo no crescimento, fraqueza muscular e hiperestesia.
Com o tempo, evidencia-se hipometria, tremores musculares, quedas constantes, dificuldade de se levantar
e acompanhar a mae. Em geral, os animais morrem ou sdo submetidos a eutanasia antes do primeiro ano
de vida. Embora ja tenha sido diagnosticada no Brasil, dados epidemioldgicos sobre a incidéncia dos alelos
mutados responsaveis pela glicogenose generalizada sdo inexistentes no rebanho Brahman brasileiro. O
objetivo desta pesquisa foi estimar a prevaléncia de heterozigotos para as muta¢des E7 e E13 no gene da GAA.
Para isso, utilizou-se DNA de 264 bovinos da Raca Brahman, provenientes de rebanhos localizados em 12
estados brasileiros, em reacdes de PCR que amplificavam as regides que continham as mutagdes. Os produtos
de PCR foram purificados e submetidos ao sequenciamento direto. As sequéncias e os eletroferogramas
obtidos foram analisados para a obtencdo dos gendtipos dos animais. Todos os procedimentos realizados
foram aprovados pela Comiss3o de Etica no Uso de Animais da Faculdade de Medicina Veterinaria e Zootecnia
da Universidade Estadual Paulista (FMVZ/Unesp). Cerca de 8% (21/264) dos animais eram heterozigotos
para a mutagdo E7 e os demais 92% (243/264) ndo possuiam alelos mutados (Wild Type). A prevaléncia de
heterozigotos (E7/N) observada no Brasil (8%) foi igual aquela observada no rebanho sul-africano (7,3%)
e a metade da observada no rebanho australiano (16,2%). Todos os amimais avaliados no presente estudo
para a mutagdo E13 foram wild type (N/N), e considerando-se que a deteccdo desta mutagdo foi restrita

Rev. Acad. Ciénc. Anim. 2017;15(Supl.2):S141-142

¢

©

doi:10.7213/academica.15.502.2017.70

Licenciado sob uma Licenga Creative Commons



Trecenti AS et al.

a descendentes de um touro na Australia, pode-se concluir que a mutagdo E13 provavelmente ndo tenha
importancia no rebanho brasileiro. Por outro lado, a porcentagem de animais heterozigotos para a mutagao
E7 nos leva a concluir que a glicogenose generalizada estd presente no rebanho brasileiro. Portanto,
assim como ja ocorre na Australia ha mais de uma década, medidas de controle da doenca precisam ser
implementadas no Brasil para minimizar os prejuizos ocasionados pela disseminacdo deste alelo mutado
no rebanho Brahman e em ragas derivadas do Brahman no Brasil.
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